
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15228201.p  ~~~~~~~MKLFLL~~~~~~~~LSFSAHLLLGADGFTDETDRQALLEFKSQVSEGK~RDVLSSWNNSFP~~~~~~~~~~~~LCNWKWVTCGRKHKRVTHLNLGGLQLGGIVSPSIGNVSFLISLDLSDNAFGGIIPREVGNLFRLEHLYMAFNSLEGGIPATLSNCSRLLNLDLYSNPLRQGVPSELGSLTKLVILDLGRN 
15232726.p  ~~~~~~~MRLFLL~~~~~~~~LAFNALMQLEAYGFTDESDRQALLEIKSQVSESK~RDALSAWNNSFP~~~~~~~~~~~~LCSWKWVRCGRKHKRVTRLDLGGLQLGGVISPSIGNLSFLIYLDLSNNSFGGTIPQEMGNLFRLKYLAVGFNYLEGEIPASLSNCSRLLYLDLFSNNLGDGVPSELGSLRKLLYLYLGLN 
18408454.p  ~~~~~~~MRLFLL~~~~~~~~LAFNALMLLETHGFTDETDRQALLQFKSQVSEDK~RVVLSSWNHSFP~~~~~~~~~~~~LCNWKGVTCGRKNKRVTHLELGRLQLGGVISPSIGNLSFLVSLDLYENFFGGTIPQEVGQLSRLEYLDMGINYLRGPIPLGLYNCSRLLNLRLDSNRLGGSVPSELGSLTNLVQLNLYGN 
15241369.p  ~~~~~~~MKLSFS~LVFNALTLLLQVCIFAQ~ARFSNETDMQALLEFKSQVSENNKREVLASWNHSSP~~~~~~~~~~~~FCNWIGVTCGRRRERVISLNLGGFKLTGVISPSIGNLSFLRLLNLADNSFGSTIPQKVGRLFRLQYLNMSYNLLEGRIPSSLSNCSRLSTVDLSSNHLGHGVPSELGSLSKLAILDLSKN 
15232728.p  MGVPCIVMRLILVSALLVSVSLEHSDMVCAQTIRLTEETDKQALLEFKSQVSETS~RVVLGSWNDSLP~~~~~~~~~~~~LCSWTGVKCGLKHRRVTGVDLGGLKLTGVVSPFVGNLSFLRSLNLADNFFHGAIPSEVGNLFRLQYLNMSNNLFGGVIPVVLSNCSSLSTLDLSSNHLEQGVPLEFGSLSKLVLLSLGRN 
83524901.q  ~~~MSQHYTKTICIAVVLVAVLFSLSSAAAAGSGAAVSVQLEALLEFKNGVADDP~LGVLAGWRVGKSGDGAVRGGALPRHCNWTGVACDGAG~QVTSIQLPESKLRGALSPFLGNISTLQVIDLTSNAFAGGIPPQLGRLGELEQLVVSSNYFAGGIPSSLCNCSAMWALALNVNNLTGAIPSCIGDLSNLEIFEAYLN 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15228201.p  NLKGKLPRSLGNLTSLKSLGFTDNNIEGEVPDELARLSQMVGLGLSMNKFFGVFPPAIYNLSALEDLFLFGSGFSGSLKPDFGNL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPNIRELNLGENDLVGAIPTTLSNISTLQKFGINKNMMTGGIYPNFGKVPSLQYLDLSENPLG~~~~~ 
15232726.p  DLKGKFPVFIRNLTSLIVLNLGYNHLEGEIPDDIAMLSQMVSLTLTMNNFSGVFPPAFYNLSSLENLYLLGNGFSGNLKPDFGNL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPNIHELSLHGNFLTGAIPTTLANISTLEMFGIGKNRMTGSISPNFGKLENLHYLELANNSLG~~~~~ 
18408454.p  NMRGKLPTSLGNLTLLEQLALSHNNLEGEIPSDVAQLTQIWSLQLVANNFSGVFPPALYNLSSLKLLGIGYNHFSGRLRPDLGIL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPNLLSFNMGGNYFTGSIPTTLSNISTLERLGMNENNLTGSI~PTFGNVPNLKLLFLHTNSLG~~~~~ 
15241369.p  NLTGNFPASLGNLTSLQKLDFAYNQMRGEIPDEVARLTQMVFFQIALNSFSGGFPPALYNISSLESLSLADNSFSGNLRADFGYL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPNLRRLLLGTNQFTGAIPKTLANISSLERFDISSNYLSGSIPLSFGKLRNLWWLGIRNNSLG~~~~~ 
15232728.p  NLTGKFPASLGNLTSLQMLDFIYNQIEGEIPGDIARLKQMIFFRIALNKFNGVFPPPIYNLSSLIFLSITGNSFSGTLRPDFGSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPNLQILYMGINSFTGTIPETLSNISSLRQLDIPSNHLTGKIPLSFGRLQNLLLLGLNNNSLG~~~~~ 
83524901.q  NLDGELPPSMAKLKGIMVVDLSCNQLSGSIPPEIGDLSNLQILQLYENRFSGHIPRELGRCKNLTLLNIFSNGFTGEIPGELGELTNLEVMRLYKNALTSEIPRSLRRCVSLLNLDLSMNQLAGPIPPELGELPSLQRLSLHANRLAGTVPASLTNLVNLTILELSENHLSGPLPASIGSLRNLRRLIVQNNSLSGQIPA 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15228201.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SYTFGDLEFIDSLTNCTHLQLLSVGYTRLGGALPTSIANMS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TELISLNLIGNHFFGSIPQDIGNLIGLQRLQLGKNMLTGPLPTSLGKLLRLGLLSLYSNRMSGEIPSFIGNLTQLEILYLSNNSFEGIVPPSLGKCSHM 
15232726.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SYSFGDLAFLDALTNCSHLHGLSVSYNRLGGALPTSIVNMS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TELTVLNLKGNLIYGSIPHDIGNLIGLQSLLLADNLLTGPLPTSLGNLVGLGELILFSNRFSGEIPSFIGNLTQLVKLYLSNNSFEGIVPPSLGDCSHM 
18408454.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDSSRDLEFLTSLTNCTQLETLGIGRNRLGGDLPISIANLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AKLVTLDLGGTLISGSIPYDIGNLINLQKLILDQNMLSGPLPTSLGKLLNLRYLSLFSNRLSGGIPAFIGNMTMLETLDLSNNGFEGIVPTSLGNCSHL 
15241369.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NNSSSGLEFIGAVANCTQLEYLDVGYNRLGGELPASIANLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTLTSLFLGQNLISGTIPHDIGNLVSLQELSLETNMLSGELPVSFGKLLNLQVVDLYSNAISGEIPSYFGNMTRLQKLHLNSNSFHGRIPQSLGRCRYL 
15232728.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NYSSGDLDFLGALTNCSQLQYLNVGFNKLGGQLPVFIANLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TQLTELSLGGNLISGSIPHGIGNLVSLQTLDLGENLLTGKLPPSLGELSELRKVLLYSNGLSGEIPSSLGNISGLTYLYLLNNSFEGSIPSSLGSCSYL 
83524901.q  SISNCTQLANASMSFNLFSGPLPAGLGRLQSLMFLSLGQNSLAGDIPDDLFDCGQLQKLDLSENSFTGGLSRLVGQLGNLTVLQLQGNALSGEIPEEIGNMTKLISLKLGRNRFAGHVPASISNMSSLQLLDLGHNRLDGVFPAEVFELRQLTILGAGSNRFAGPIPDAVANLRSLSFLDLSSNMLNGTVPAALGRLDQL 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15228201.p  LDLRIGYNKLNGTIPKEIMQIPT~~LVNLSMEGNSLSGSLPNDIGSLQNLVKLSLENNKFSGHLPQTLGNCLAMEQLFLQGNSFDGAIPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRGLMGVRRVDLSNNDLSGSIPEYFANFSKLEYLNLSINNFTGKVPSKGNFQNSTIVFVFGNKNLCGGIKDLKLKPCLAQEPPV 
15232726.p  LDLQIGYNKLNGTIPKEIMQIPT~~LVHLNMESNSLSGSLPNDIGRLQNLVELLLGNNNLSGHLPQTLGKCLSMEVIYLQENHFDGTIPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKGLMGVKNVDLSNNNLSGSISEYFENFSKLEYLNLSDNNFEGRVPTEGIFQNATLVSVFGNKNLCGSIKELKLKPCIAQAPPV 
18408454.p  LELWIGDNKLNGTIPLEIMKIQQ~~LLRLDMSGNSLIGSLPQDIGALQNLGTLSLGDNKLSGKLPQTLGNCLTMESLFLEGNLFYGDIPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKGLVGVKEVDLSNNDLSGSIPEYFASFSKLEYLNLSFNNLEGKVPVKGIFENATTVSIVGNNDLCGGIMGFQLKPCLSQAPSV 
15241369.p  LDLWMDTNRLNGTIPQEILQIPS~~LAYIDLSNNFLTGHFPEEVGKLELLVGLGASYNKLSGKMPQAIGGCLSMEFLFMQGNSFDGAIPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ISRLVSLKNVDFSNNNLSGRIPRYLASLPSLRNLNLSMNKFEGRVPTTGVFRNATAVSVFGNTNICGGVREMQLKPCIVQASPR 
15232728.p  LDLNLGTNKLNGSIPHELMELPS~~LVVLNVSFNLLVGPLRQDIGKLKFLLALDVSYNKLSGQIPQTLANCLSLEFLLLQGNSFVGPIPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRGLTGLRFLDLSKNNLSGTIPEYMANFSKLQNLNLSLNNFDGAVPTEGVFRNTSAMSVFGNINLCGGIPSLQLQPCSVELPRR 
83524901.q  LTLDLSHNRLAGAIPGAVIASMSNVQMYLNLSNNAFTGAIPAEIGGLVMVQTIDLSNNQLSGGVPATLAGCKNLYSLDLSGNSLTGELPANLFPQLDLLTTLNISGNDLDGEIPADIAALKHIQTLDVSRNAFAGAIPPALANLTALRSLNLSSNTFEGPVPDGGVFRNLTMSSLQGNAGLCG~~~GKLLAPCHGHAAGK 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSL 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       10                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
15228201.p  ETKHSSHLKKVAILVSIGIALLLLLVIASMVLCWFRKRRK~~~~NQQTNNLVPSKLEIFHEKISYGDLRNATNGFSSSNMVGSGSFGTVFKA~~~~LLPTESK~~~IVAVKVLNMQRR~~GAMKSFMAECESLK~~DTRHRNLVKLLTACASTDFQGNEFRALIYEYLPNGSVDMWLHPEEVEEIRRPPRT~LTLLERLN 
15232726.p  ETRHPSLLKKVAIGVSVGIALLLLLFIVS~~LSWFKKRKN~~~~NQKINNSAPFTLEIFHEKLSYGDLRNATDGFSSSNIVGSGSFGTVFKA~~~~LLQTENK~~~IVAVKVLNMQRR~~GAMKSFMAECESLK~~DIRHRNLVKLLTACASIDFQGNEFRALIYEFMPNGSLDKWLHPEEVEEIHRPSRT~LTLLERLN 
18408454.p  VKKHSSRLKKVVIGVSVGITLLLLLFMASVTLIWLRKRKK~~~~NKETNNPTPSTLEVLHEKISYGDLRNATNGFSSSNMVGSGSFGTVYKA~~~~LLLTEKK~~~VVAVKVLNMQRR~~GAMKSFMAECESLK~~DIRHRNLVKLLTACSSIDFQGNEFRALIYEFMPNGSLDMWLHPEEVEEIHRPSRT~LTLLERLN 
15241369.p  KRKPLSVRKKVVSGICIGIASLLLIIIVAS~LCWFMKRKKKNNASDG~NPSDSTTLGMFHEKVSYEELHSATSRFSSTNLIGSGNFGNVFKG~~~~LLGPENK~~~LVAVKVLNLLKH~~GATKSFMAECETFK~~GIRHRNLVKLITVCSSLDSEGNDFRALVYEFMPKGSLDMWLQLEDLERVNDHSRS~LTPAEKLN 
15232728.p  HSSVRKIITICVS~~AVMAALLLLCLCVVY~LCWYKLRVKSVRANNNENDRSFSPVKSFYEKISYDELYKTTGGFSSSNLIGSGNFGAVFKG~~~~FLGSKNK~~~AVAIKVLNLCKR~~GAAKSFIAECEALG~~GIRHRNLVKLVTICSSSDFEGNDFRALVYEFMPNGNLDMWLHPDEIEETGNPSRT~LGLFARLN 
83524901.q  KRVFSRTGLVILVVLIALSTLLLLMVATILLVSYRRYRRKRRAADIAGDSPEAAVVVPELRRFSYGQLAAATNSFDQGNVIGSSNLSTVYKG~~~~VLAGDADGGMVVAVKRLNLEQFPSKSDKCFLTELATLS~~RLRHKNLARVVG~~~~YAWEAGKIKALVLDYMVNGDLDGAIHGGAAAPPPAPSR~~WTVRERLR 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKGEAET~~RVAVKTVNESAS~LRERIEFLNEASVMK~~GFTCHHVVRLLG~~~~~VVSKGQPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQ 
1ias_TGFbR  DRPFISEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRG~~~~~~KWRGE~~~EVAVKIFSSREE~~~~~RSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAAD~NKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEGMIKLALSTASGLAH 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVK~~~~IIDVTGGG~~SFSAEEVQELRE~~~~~~ATLKEVDILR~KVSGHPNIIQLKD~~~~~TYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSEK~~~~~~~ETRKIMR 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
1200                   
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15228201.p  IVIDVASVLDYLHVHCHEPIAHCDLKPSNVLLEDDLTAHVSDFGLARLLLKFD~~~~KESFLNQLSSAGVRGTIGYAAPEYGMGGQ~~~~~~PSIHGDVYSFGVLLLEMFTGKRPTDELFGGNLTLHSYTKLALPEK~VFEIADKAILHIGLRVGFRTAECLTLVLEVGLRCCEEYPTNRLATSEVAKELISIRERFFKT 
15232726.p  IAIDVASVLDYLHVHCHEPIAHCDLKPSNILLDDDLTAHVSDFGLARLLLKFD~~~~QESFFNQLSSAGVRGTIGYAAPEYGMGGQ~~~~~~PSIHGDVYSFGVLVLEMFTGKRPTNELFGGNFTLNSYTKAALPER~VLDIADKSILHSGLRVGFPVLECLKGILDVGLRCCEESPLNRLATSEAAKELISIRERFFKT 
18408454.p  IAIDVASVLDYLHVHCHEPIAHCDLKPSNVLLDDDLTAHVSDFGLARLLLKFD~~~~EESFFNQLSSAGVRGTIGYAAPEYGVGGQ~~~~~~PSINGDVYSFGILLLEMFTGKRPTNELFGGNFTLNSYTKSALPER~ILDIVDESILHIGLRVGFPVVECLTMVFEVGLRCCEESPMNRLATSIVVKELISIRERFFKA 
15241369.p  IAIDVASALEYLHVHCHDPVAHCDIKPSNILLDDDLTAHVSDFGLAQLLYKYD~~~~RESFLNQFSSAGVRGTIGYAAPEYGMGGQ~~~~~~PSIQGDVYSFGILLLEMFSGKKPTDESFAGDYNLHSYTKSILSG~~~~~~~~~~~~CTSSGGSNAIDEGLRLVLQVGIKCSEEYPRDRMRTDEAVRELISIRSKFFSS 
15232728.p  IAIDVASALVYLHTYCHNPIAHCDIKPSNILLDKDLTAHVSDFGLAQLLLKFD~~~~RDTFHIQFSSAGVRGTIGYAAPEYGMGGH~~~~~~PSIMGDVYSFGIVLLEIFTGKRPTNKLFVDGLTLHSFTKSALQKRQALDITDETILRGAYAQHFNMVECLTLVFRVGVSCSEESPVNRISMAEAISKLVSIRESFFRD 
83524901.q  VCVSVAHGLVYLHSGYDFPVVHCDVKPSNVLLDGDWEARVSDFGTARMLGVHLPAAANAAAQSTATSSAFRGTVGYMAPEFAYMRT~~~~~~VSTKVDVFSFGVLAMELFTGRRPTGTIEEDGVPLTLQQLVDNAVSRGLDGVHAVLDPRMKVATEADLSTAADVLAVALSCAAFEPADRPDMGAVLSSLLKMSKLVGED 
1ir3_IRK    MAAEIADGMAYLN~~~AKKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDX~~~~~~~~~XRKGGKGLLPVRWMAPESLKDGV~~~~~~FTTSSDMWSFGVVLWEITSLAEQPYQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PDNCPERVTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPE 
1ias_TGFbR  LHMEIVG~~~~~~TQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATD~~~~~~~TIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIK 
2phk_Phk    ALLEVICALHKLN~~~~~~IVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGE~~~~~~~~~~~~KLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAG~SPPFWHRKQMLMLRMIMSGNYQFG~~~~~~~~~~~~~~~~~SPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~ 
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15228201.p  RRTPRR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
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